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infraestructura y recursos
humanos suficientes

I orlaimportancia de sus colecciones

cientificas que, al menos desde hace 10
anos, investigadoresy alumnos han reunido
parapreservarconmeétodos que permitania
recuperacion del ADN con lamejor calidad
posible, y el nimero de especialistas en
taxonomia delabiodiversidad en México, el
Instituto de Biologia se ubica en unainmejo-
rable posicion paraparticiparen la propues-
tadeinventariarlabiodiversidad del planeta
a través de un codigo de barras, asegurd
Patricia Escalante.

- Estainiciativa—creadapor Paul Hebert,
de la Universidad de Ontario, Canada- po-
dria generar recursos paracompletar el ca-
thlogodelabiodiversidad, laconservacionde
lascoleccionesy el gransistemainformatico,
y,almismotiempo, darrespuestaamuchas
preguntas evolutivas, sedijotrasunabreve
visita realizada recientemente por el inves-
tigador estadunidensealinstituto, donde ofre-
cibelseminario El Codigode Barras del ADN
y la Biodiversidad.

Lapropuestadedichocodigodebarras
(BOL, porsus siglas eninglés) consiste en
utilizar elfragmentoinicial del gen mitocondrial
COl(citromocoxidasasubunidad ), amplia-
mentedistribuidoen losfiladel reinoanimal
yenmitocondrias de otros organismos como
hongos, algas y plantas vasculares, para
desarrollarunsistemadeidentificacion digital
anivel de especie.

Lasmitocondrias seencuentranengran-
descantidadesenlascélulasdecasicualquier

tejido y es facil trabajar con este genoma;

ademés sustasas de evolucion son adecua-
das para encontrar variacion diagnostica al
nivelde especie. Laspruebashechashastael
momento en diferentes grupos demuestran

queestefragmento—deaproximadamente 650
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Elinstituto de Biologia podria La biOdiVCl' Sidad ell

Jinventariar especies; tiene

un cédigo de barras

pares de bases—, puede ser Uil y suficiente
para proveer un codigode cuatroletras ein-
numerables combinaciones para lograr la
identificacionde 99 porcientodelasespecies.
Auncuando grupos de especies jovenesno
sediagnosticaran, al menos se podria llegar
a la definicion de familia, género, y hasta el
grupo de especies emparentadas a la cual
pertenecelamuestra, :

~ “Lostaxonomos han hechountrabajo
magnifice al describir las especies, sin
embargo el problema es que en 250 afios
dedesarrollode esta disciplina solamente
sehan logrado describir un millény medio
de especies. aungue como la estimacion

desunumerototalenelplanetaesdeentre.

10y cien millones, |a tarea tiene que ser
acelerada, sobre todo porque muchas de
ellas estan desapareciendoyla genteno
puede conservar lo gue no conoce”, su-
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Drayo Hebertante cientificos de la depen-
dencia universitaria.

Parte del proyecto BOL consiste en &l
desarroliode un aparato portatil para detes
minar la secuencia COl de cualquier mues-
72 y en unos minutos o segundos obienes
elresultado através de éstaylaconsuliaa
una basededatospor Internet de fodas iz
especies. Esteaparatoparece surgidode un
sueno, pues los secuenciadores automas-
cosaclualescuestandecenasocentenasde
miles de dolares; sin embargo, es postie
desarrollarlo, “esun equivalenteal GPSy &
10 gueremos, encincoafios podremos con-
sequirlo” gracias a lananotecnologia.

Unadelasconsecuenciasmaspromete-
doras de este proyecto es el acceso 2 la g
fenminaciéntaxonomica, quesefacilitariz enoe
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memente para los que manejan los
recursosnaturales (comerciodefloray
faunaycontroldeplagasy restauracion
ambiental porejemplo), paraaquellos
que no son expertos en el grupo pero
querequierendeterminaciones, ypara
losalumnoscuriososacercadelanatu-
raleza, pues con solo tocar la piel por
ejemplo de una rana con un peguefio
papel, y meterla al DNA sequencer
handhelddevise, setendriaaccesoal
nombre cientifico y de alli atoda la in-
formaciondisponibleenlared.

Este proyectonoseriaposiblesin
la participacion de la comunidad ta-
xonbémicay sisteméticamundial, enla
construccién delabiblioteca de refe-
renciaconlainformaciondetodaslas
especies posibles. Para el desarrolio
deestagigantescabasededatos, Ca-
nada hace ya importantes inversio-
nesdeinvestigaciony, ademas, pro-

porcionara una parte sustancial del
financiamiento.

Se han desarrollado mas de 15
talleres en tres afos para definir la
metodologia, los participantes, loslis-
tadosbase, einnumerables detalles.
Asimismo, seforméun Consorciopara

el Codigo de Barras de la Vida, en

Washington, DC. Hastaelmomento

existen cinco campanas especiales:
por grupo taxénomico en especiali-
dades/grupos donde hay mas exper-
fos y se pueden obtener resultados
mas rapidamente, como Mariposas,
Avesy Peces, y otras dosregionales,

unapara Canaday otraparael Eco-
sistemaPolar.

Afinaldeafiolosbotanicoslideres
del proyecto decidiran el marcador
que puede funcionar mejor en un
mayorntimero de grupos. Igualmen-
te, se puso ya en marcha el sistema
BOLD paraeldesarrollodelasbases
de datos, identificacionytodalainfor-
macion del proyecto.

ElInstituto de Biologia se unid a
este proyectodesde hace dos afios,
ysusespecialistas consideranyausar
la forma de introducir la llamada se-
cuenciacion en sus grupos y proyec-
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tosdeinvestigacion, en particularen
helmintos, aves, mamiferos, orqui-
deas, crasulaceas y pinos.
Sumaraesfuerzosconotrasins-
tituciones quetambiénesténinteresa-
das, y que sus taxénomos o biélogos
cuentenconmaterial para contribuira
esteproyecto. Actualmentesetienela
participaciondecididade tres inves-
tigadores de El Colegio de la Fron-

~ tera Sur, en Chetumal, asicomo el

_interés de otros del Instituto de Eco-
logfa, del Centro de Investigaciones
Bioldgicas del Noroestey del Instituto
PolitécnicoNacional.
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Vivimosuntiempomuyemocionan-
teenestecampocientffico, sedijo. Lasis-
tematica es un punto clave, un parte-
aguas, una gran cantidad de informa-
cionestaradisponible parasuanélisis.

Eltrabajosistematicodeladetermina-

cién de grupos y sus relaciones de pa-
rentesconovaavariar, sélosevaaes-
timular; loquesivaacambiarseralahe-
rramientapara ladiagnosis, unanueva
diagnosis molecularconectadaalejem-
plar, sufoto, sus datos, esalgoqueno
tiene Genebank porque muchos estu-
dios genéticos nopreservan los ejem-
plares base y se pierde la conexién.
Esta iniciativa, aseguro Patricia
Escalante, se conjuga bien con el
proyectointerdisciplinario SIBA (Sis-
tema de Informética para la Biodi-
versidady el Ambiente) que el Institu-

- tode Biologia conduce con apoyodel

programalMPULSA, yaquesecuenta

_ enlinea con aproximadamente 200

mil registros de las colecciones bota-
nicas y zoologicas y estd a punto de
lanzarse un portal de imagenes,lo
quefacilitard conectarse al sistemadel
Cadigo de Barras de la Vida.
Laespecialista, quienparticipaenla
iniciativa para construirla parte de las
aves, lemostréasuhomélogoPaulHe-
bertlascoleccionesmasimportantesdel
instituto para estainiciativa, suslabora-
toriosy Unidad de Informética. 4
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